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LOC_Os01g08320.1|11667.m00781/1-208
LOC_Os01g09450.1|11667.m00901_altSplice/1-237
LOC_Os01g13030.1|11667.m01279/1-267
LOC_Os01g18360.1|11667.m01799/1-204
LOC_Os01g48450.1|11667.m04699/1-272
LOC_Os01g53880.1|11667.m05292/1-262
LOC_Os02g13520.1|11668.m01248_altSplice/1-308
LOC_Os02g49160.1|11668.m04779/1-206
LOC_Os02g56120.1|11668.m05537/1-183
LOC_Os02g57250.1|11668.m05658/1-282
LOC_Os05g08570.1|11682.m00824_altSplice/1-213
LOC_Os05g09480.1|11682.m00921/1-229
LOC_Os05g14180.1|11682.m01308/1-258
LOC_Os05g44810.1|11682.m04283/1-328
LOC_Os05g48590.1|11682.m04652/1-282
LOC_Os06g07040.1|11680.m00651/1-184
LOC_Os06g22870.1|11680.m02247/1-267
LOC_Os06g24850.1|11680.m02452/1-150
LOC_Os06g39590.1|11680.m03858/1-194
LOC_Os07g08460.1|11673.m00782_altSplice/1-220
LOC_Os08g01780.1|11674.m00085/1-247
LOC_Os11g11410.1|11687.m01091/1-144
LOC_Os11g11420.1|11687.m01092/1-163
LOC_Os11g11430.1|11687.m01093/1-172
LOC_Os12g40900.1|11686.m04059/1-198
LOC_Os12g40890.1|11686.m04058/1-278
LOC_Os03g43400.1|11669.m04312/1-234
LOC_Os03g43410.1|11669.m04313/1-227
LOC_Os03g53150.1|11669.m05378_altSplice/1-237
LOC_Os03g58350.1|11669.m05916/1-198
LOC_Os09g35870.1|11681.m03177/1-141
PoptrIAA3.6/1-192
PoptrIAA11/1-290
PoptrIAA33.1/1-149
PoptrIAA33.2/1-117
PoptrIAA28.1/1-239
PoptrIAA3.4/1-199
PoptrIAA29.2/1-233
PoptrIAA12.2/1-258
PoptrIAA3.2/1-203
PoptrIAA20.2/1-175
PoptrIAA7.2/1-248
PoptrIAA34/1-194
PoptrIAA3.3/1-199
PoptrIAA3.1/1-201
PoptrIAA27.1/1-307
PoptrIAA7.1/1-267
PoptrIAA29.1/1-229
PoptrIAA27.2/1-349
PoptrIAA16.4/1-237
PoptrIAA9/1-366
PoptrIAA19.3/1-184
PoptrIAA28.2/1-332
PoptrIAA12.1/1-276
PoptrIAA16.3/1-229
PoptrIAA16.1/1-250
PoptrIAA26.2/1-249
PoptrIAA27.3/1-335
PoptrIAA26.1/1-338
PoptrIAA16.2/1-246
PoptrIAA3.5/1-207
PoptrIAA19.2/1-189
PoptrIAA15/1-220
PoptrIAA29.3/1-233
PoptrIAA20.1/1-174
PoptrIAA19.1/1-189
IAA1/1-168
IAA2/1-174
IAA3/1-189
IAA4/1-186
IAA5/1-163
IAA6/1-189
IAA7/1-243
IAA8/1-321
IAA9/1-338
IAA10/1-261
IAA11/1-246
IAA12/1-173
IAA13/1-246
IAA14/1-228
IAA15/1-179
IAA16/1-236
IAA17/1-229
IAA18/1-267
IAA19/1-197
IAA20/1-175
IAA26/1-269
IAA27/1-305
IAA28/1-175
IAA29/1-251
IAA30/1-172
IAA31/1-158
IAA32/1-143
IAA33/1-171
IAA34/1-185
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LOC_Os01g08320.1|11667.m00781/1-208
LOC_Os01g09450.1|11667.m00901_altSplice/1-237
LOC_Os01g13030.1|11667.m01279/1-267
LOC_Os01g18360.1|11667.m01799/1-204
LOC_Os01g48450.1|11667.m04699/1-272
LOC_Os01g53880.1|11667.m05292/1-262
LOC_Os02g13520.1|11668.m01248_altSplice/1-308
LOC_Os02g49160.1|11668.m04779/1-206
LOC_Os02g56120.1|11668.m05537/1-183
LOC_Os02g57250.1|11668.m05658/1-282
LOC_Os05g08570.1|11682.m00824_altSplice/1-213
LOC_Os05g09480.1|11682.m00921/1-229
LOC_Os05g14180.1|11682.m01308/1-258
LOC_Os05g44810.1|11682.m04283/1-328
LOC_Os05g48590.1|11682.m04652/1-282
LOC_Os06g07040.1|11680.m00651/1-184
LOC_Os06g22870.1|11680.m02247/1-267
LOC_Os06g24850.1|11680.m02452/1-150
LOC_Os06g39590.1|11680.m03858/1-194
LOC_Os07g08460.1|11673.m00782_altSplice/1-220
LOC_Os08g01780.1|11674.m00085/1-247
LOC_Os11g11410.1|11687.m01091/1-144
LOC_Os11g11420.1|11687.m01092/1-163
LOC_Os11g11430.1|11687.m01093/1-172
LOC_Os12g40900.1|11686.m04059/1-198
LOC_Os12g40890.1|11686.m04058/1-278
LOC_Os03g43400.1|11669.m04312/1-234
LOC_Os03g43410.1|11669.m04313/1-227
LOC_Os03g53150.1|11669.m05378_altSplice/1-237
LOC_Os03g58350.1|11669.m05916/1-198
LOC_Os09g35870.1|11681.m03177/1-141
PoptrIAA3.6/1-192
PoptrIAA11/1-290
PoptrIAA33.1/1-149
PoptrIAA33.2/1-117
PoptrIAA28.1/1-239
PoptrIAA3.4/1-199
PoptrIAA29.2/1-233
PoptrIAA12.2/1-258
PoptrIAA3.2/1-203
PoptrIAA20.2/1-175
PoptrIAA7.2/1-248
PoptrIAA34/1-194
PoptrIAA3.3/1-199
PoptrIAA3.1/1-201
PoptrIAA27.1/1-307
PoptrIAA7.1/1-267
PoptrIAA29.1/1-229
PoptrIAA27.2/1-349
PoptrIAA16.4/1-237
PoptrIAA9/1-366
PoptrIAA19.3/1-184
PoptrIAA28.2/1-332
PoptrIAA12.1/1-276
PoptrIAA16.3/1-229
PoptrIAA16.1/1-250
PoptrIAA26.2/1-249
PoptrIAA27.3/1-335
PoptrIAA26.1/1-338
PoptrIAA16.2/1-246
PoptrIAA3.5/1-207
PoptrIAA19.2/1-189
PoptrIAA15/1-220
PoptrIAA29.3/1-233
PoptrIAA20.1/1-174
PoptrIAA19.1/1-189
IAA1/1-168
IAA2/1-174
IAA3/1-189
IAA4/1-186
IAA5/1-163
IAA6/1-189
IAA7/1-243
IAA8/1-321
IAA9/1-338
IAA10/1-261
IAA11/1-246
IAA12/1-173
IAA13/1-246
IAA14/1-228
IAA15/1-179
IAA16/1-236
IAA17/1-229
IAA18/1-267
IAA19/1-197
IAA20/1-175
IAA26/1-269
IAA27/1-305
IAA28/1-175
IAA29/1-251
IAA30/1-172
IAA31/1-158
IAA32/1-143
IAA33/1-171
IAA34/1-185
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220 230 240 250 260 270 280 290 300 310
LOC_Os01g08320.1|11667.m00781/1-208
LOC_Os01g09450.1|11667.m00901_altSplice/1-237
LOC_Os01g13030.1|11667.m01279/1-267
LOC_Os01g18360.1|11667.m01799/1-204
LOC_Os01g48450.1|11667.m04699/1-272
LOC_Os01g53880.1|11667.m05292/1-262
LOC_Os02g13520.1|11668.m01248_altSplice/1-308
LOC_Os02g49160.1|11668.m04779/1-206
LOC_Os02g56120.1|11668.m05537/1-183
LOC_Os02g57250.1|11668.m05658/1-282
LOC_Os05g08570.1|11682.m00824_altSplice/1-213
LOC_Os05g09480.1|11682.m00921/1-229
LOC_Os05g14180.1|11682.m01308/1-258
LOC_Os05g44810.1|11682.m04283/1-328
LOC_Os05g48590.1|11682.m04652/1-282
LOC_Os06g07040.1|11680.m00651/1-184
LOC_Os06g22870.1|11680.m02247/1-267
LOC_Os06g24850.1|11680.m02452/1-150
LOC_Os06g39590.1|11680.m03858/1-194
LOC_Os07g08460.1|11673.m00782_altSplice/1-220
LOC_Os08g01780.1|11674.m00085/1-247
LOC_Os11g11410.1|11687.m01091/1-144
LOC_Os11g11420.1|11687.m01092/1-163
LOC_Os11g11430.1|11687.m01093/1-172
LOC_Os12g40900.1|11686.m04059/1-198
LOC_Os12g40890.1|11686.m04058/1-278
LOC_Os03g43400.1|11669.m04312/1-234
LOC_Os03g43410.1|11669.m04313/1-227
LOC_Os03g53150.1|11669.m05378_altSplice/1-237
LOC_Os03g58350.1|11669.m05916/1-198
LOC_Os09g35870.1|11681.m03177/1-141
PoptrIAA3.6/1-192
PoptrIAA11/1-290
PoptrIAA33.1/1-149
PoptrIAA33.2/1-117
PoptrIAA28.1/1-239
PoptrIAA3.4/1-199
PoptrIAA29.2/1-233
PoptrIAA12.2/1-258
PoptrIAA3.2/1-203
PoptrIAA20.2/1-175
PoptrIAA7.2/1-248
PoptrIAA34/1-194
PoptrIAA3.3/1-199
PoptrIAA3.1/1-201
PoptrIAA27.1/1-307
PoptrIAA7.1/1-267
PoptrIAA29.1/1-229
PoptrIAA27.2/1-349
PoptrIAA16.4/1-237
PoptrIAA9/1-366
PoptrIAA19.3/1-184
PoptrIAA28.2/1-332
PoptrIAA12.1/1-276
PoptrIAA16.3/1-229
PoptrIAA16.1/1-250
PoptrIAA26.2/1-249
PoptrIAA27.3/1-335
PoptrIAA26.1/1-338
PoptrIAA16.2/1-246
PoptrIAA3.5/1-207
PoptrIAA19.2/1-189
PoptrIAA15/1-220
PoptrIAA29.3/1-233
PoptrIAA20.1/1-174
PoptrIAA19.1/1-189
IAA1/1-168
IAA2/1-174
IAA3/1-189
IAA4/1-186
IAA5/1-163
IAA6/1-189
IAA7/1-243
IAA8/1-321
IAA9/1-338
IAA10/1-261
IAA11/1-246
IAA12/1-173
IAA13/1-246
IAA14/1-228
IAA15/1-179
IAA16/1-236
IAA17/1-229
IAA18/1-267
IAA19/1-197
IAA20/1-175
IAA26/1-269
IAA27/1-305
IAA28/1-175
IAA29/1-251
IAA30/1-172
IAA31/1-158
IAA32/1-143
IAA33/1-171
IAA34/1-185
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LOC_Os01g08320.1|11667.m00781/1-208
LOC_Os01g09450.1|11667.m00901_altSplice/1-237
LOC_Os01g13030.1|11667.m01279/1-267
LOC_Os01g18360.1|11667.m01799/1-204
LOC_Os01g48450.1|11667.m04699/1-272
LOC_Os01g53880.1|11667.m05292/1-262
LOC_Os02g13520.1|11668.m01248_altSplice/1-308
LOC_Os02g49160.1|11668.m04779/1-206
LOC_Os02g56120.1|11668.m05537/1-183
LOC_Os02g57250.1|11668.m05658/1-282
LOC_Os05g08570.1|11682.m00824_altSplice/1-213
LOC_Os05g09480.1|11682.m00921/1-229
LOC_Os05g14180.1|11682.m01308/1-258
LOC_Os05g44810.1|11682.m04283/1-328
LOC_Os05g48590.1|11682.m04652/1-282
LOC_Os06g07040.1|11680.m00651/1-184
LOC_Os06g22870.1|11680.m02247/1-267
LOC_Os06g24850.1|11680.m02452/1-150
LOC_Os06g39590.1|11680.m03858/1-194
LOC_Os07g08460.1|11673.m00782_altSplice/1-220
LOC_Os08g01780.1|11674.m00085/1-247
LOC_Os11g11410.1|11687.m01091/1-144
LOC_Os11g11420.1|11687.m01092/1-163
LOC_Os11g11430.1|11687.m01093/1-172
LOC_Os12g40900.1|11686.m04059/1-198
LOC_Os12g40890.1|11686.m04058/1-278
LOC_Os03g43400.1|11669.m04312/1-234
LOC_Os03g43410.1|11669.m04313/1-227
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RT L DF MF NA S I L WA E E - - - - - - - - - - - - - - - - - EDMC - - - - - - - - NE K SHV L T Y ADK EGDWMMVGDVP WEMF L S T VRRL K I SRA NY HY - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
F V V DK L F RGL L A AQRD - - - - - - I S DGQGE E KP I I GL L - - - - - - - DGK GEF T L T Y EDNEGDKML VGDVP WQMF VS S VK RL RV I K S SE I SS A L T F GCS KQE KMMH - - - -
SA L EK MF S CF T I GQF G - - SHGGCGRDGL NE SRL T DL L - - - - - - - - RGS EY V VT Y EDK DS DWML VGDVP WEMF I CS CK K L R I MK S SE A I GL AP RVME KCRSRN - - - - -
HA V DQL F S K KDS WDL N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - RQY T L V Y EDT EGDKV L VGDVP WEMF VS T VK RL HV L K T SHA F S L SP RKHGKE - - - - - - - - -
NS L I T MF T E YE DCDRE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - DT NY T F T F QGK EGDWL L RGDVT WK I F AE S VHR I S I I RDRP CAY T RCL F - - - - - - - - - - - - -
T T L DY MF NA S I L WA E E - - - - - - - - - - - - - - - - - - E DM - - - - - - - CSE K SHV L T Y ADK EGDWMMVGDVP WEMF L S S VRRL K I SRA YHY - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ENL SHMF DT S I I CGNR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - DRK HHV L T Y EDK DGDWMMVGD I P WDMF L E T VRRL K I T RP ERY - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
L QL NDMF - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - DRVG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - I E V VP D - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
SA L RQMF V DGA DST DD - - - - - - - - - - - - - - - - - L DL S - - - - - - - NA I P GHL I A Y EDMENDL L L AGDL T WKDF VRV AK R I R I L P V KGNT RQVK RNE - - - - - - - - - - - -
HQL EDMF GMQS V SGL R - - - - - - - - - - - - - - - - - - - L F - - - - - - - QME S EF CL V Y RDE EGL WRNAGDVP WNE F I E S VE RL R I T RRNDA VL P F - - - - - - - - - - - - - - - -

Consensus
KA L EK MF S CF T I GQCG - + SHGQGGKD+ + NE SK L MDL L V N - E E + DDNGS EY V L T Y EDK DGDWML VGDVP WEMF VS S CK RL R I MK GSE A I GL AP RAME KCK NR+ XK P + D



430 440 450 460
LOC_Os01g08320.1|11667.m00781/1-208
LOC_Os01g09450.1|11667.m00901_altSplice/1-237
LOC_Os01g13030.1|11667.m01279/1-267
LOC_Os01g18360.1|11667.m01799/1-204
LOC_Os01g48450.1|11667.m04699/1-272
LOC_Os01g53880.1|11667.m05292/1-262
LOC_Os02g13520.1|11668.m01248_altSplice/1-308
LOC_Os02g49160.1|11668.m04779/1-206
LOC_Os02g56120.1|11668.m05537/1-183
LOC_Os02g57250.1|11668.m05658/1-282
LOC_Os05g08570.1|11682.m00824_altSplice/1-213
LOC_Os05g09480.1|11682.m00921/1-229
LOC_Os05g14180.1|11682.m01308/1-258
LOC_Os05g44810.1|11682.m04283/1-328
LOC_Os05g48590.1|11682.m04652/1-282
LOC_Os06g07040.1|11680.m00651/1-184
LOC_Os06g22870.1|11680.m02247/1-267
LOC_Os06g24850.1|11680.m02452/1-150
LOC_Os06g39590.1|11680.m03858/1-194
LOC_Os07g08460.1|11673.m00782_altSplice/1-220
LOC_Os08g01780.1|11674.m00085/1-247
LOC_Os11g11410.1|11687.m01091/1-144
LOC_Os11g11420.1|11687.m01092/1-163
LOC_Os11g11430.1|11687.m01093/1-172
LOC_Os12g40900.1|11686.m04059/1-198
LOC_Os12g40890.1|11686.m04058/1-278
LOC_Os03g43400.1|11669.m04312/1-234
LOC_Os03g43410.1|11669.m04313/1-227
LOC_Os03g53150.1|11669.m05378_altSplice/1-237
LOC_Os03g58350.1|11669.m05916/1-198
LOC_Os09g35870.1|11681.m03177/1-141
PoptrIAA3.6/1-192
PoptrIAA11/1-290
PoptrIAA33.1/1-149
PoptrIAA33.2/1-117
PoptrIAA28.1/1-239
PoptrIAA3.4/1-199
PoptrIAA29.2/1-233
PoptrIAA12.2/1-258
PoptrIAA3.2/1-203
PoptrIAA20.2/1-175
PoptrIAA7.2/1-248
PoptrIAA34/1-194
PoptrIAA3.3/1-199
PoptrIAA3.1/1-201
PoptrIAA27.1/1-307
PoptrIAA7.1/1-267
PoptrIAA29.1/1-229
PoptrIAA27.2/1-349
PoptrIAA16.4/1-237
PoptrIAA9/1-366
PoptrIAA19.3/1-184
PoptrIAA28.2/1-332
PoptrIAA12.1/1-276
PoptrIAA16.3/1-229
PoptrIAA16.1/1-250
PoptrIAA26.2/1-249
PoptrIAA27.3/1-335
PoptrIAA26.1/1-338
PoptrIAA16.2/1-246
PoptrIAA3.5/1-207
PoptrIAA19.2/1-189
PoptrIAA15/1-220
PoptrIAA29.3/1-233
PoptrIAA20.1/1-174
PoptrIAA19.1/1-189
IAA1/1-168
IAA2/1-174
IAA3/1-189
IAA4/1-186
IAA5/1-163
IAA6/1-189
IAA7/1-243
IAA8/1-321
IAA9/1-338
IAA10/1-261
IAA11/1-246
IAA12/1-173
IAA13/1-246
IAA14/1-228
IAA15/1-179
IAA16/1-236
IAA17/1-229
IAA18/1-267
IAA19/1-197
IAA20/1-175
IAA26/1-269
IAA27/1-305
IAA28/1-175
IAA29/1-251
IAA30/1-172
IAA31/1-158
IAA32/1-143
IAA33/1-171
IAA34/1-185

- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AL F X - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
SX - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
X - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
EDV DGNHWWRNHL WS VGP I L QX - - - - - - - - - - - - -
EDGDGA AA DDGV AA A ADDVDDVA GYT S NDDPS F DX
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
R - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
RD - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
RD - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -

Consensus
RD - DG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -


