gi|113927874|dbj|AB233330.1

. 10 . 20 30 40 50 . 60 70 80 90 . 100 . 110 . 120 130 140 150 160 170 180 190 200 210 220 . 230 240 . 250 . 260 . 270 . 280 290 300 . 310 . 320 330 340 . 350 . 360 370 380 390 400 . 410 . 420 430 440 . 450 . 460 470 480 490

i[219856851ref|NR_024670.1] y

—————— AG - CTGGCGGCGTGCCTAATACATGCAAGTCGAGCGAACAGATGAGAAGCTTGCTTCTCTGATGTTAGCGGCGGACGGGTGAGT%ACACGTGGGTAACCTACCTATAAGACTGGGATAACTCCGGGAAACCGGGGCTAATACCTGATAATATTTTGAACCGCATGGTTCGATAGTGAAAGGCGGCTTCGGCTGTCACTTATAGATGGACCCGCGCCGTATTAGCTAGTTGGTAAGGTAATGGCTTACCAAGGCGACGATACGTAGCCGACCTGAGAGGGTGATCGGCCACACTGGAACTGAGACACGGTCCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGTAGGGAATCTTCCGCAATGGGCGAAAGCCTGACGGAGCAACGCCGCGTGAGTGATGAAGGTTTTCGGATCGTAAAACT@TGTTGTTAGGGAAGAACAAATTTGTTAGTAACTGAACAAGTCTTGACGGTACCTAACCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

gil11 D83370.1

L GAACG - CTGGCGGCGTGCCTAATACAT GCAAGT CGAGCGAACAGATGAGAAGCTTGCTTCT CTGATGTTAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACT GGGATAACT CCGGGAAACCGGGGCTAATACCT GATAATATTTTGAACCGCATGGTTCAATAGT GAAAGACGGCTTCGGCTGT CACTTATAGATGGACCCGCGCCGTATTAGCTAGT TGGTAAGGTAATGGCTTACCAAGGCAACGATACGTAGCCGACCT GAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGTAGGGAATCTTCCGCAAT GGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTAGGAT CGTAAAACTCTGTTGT TAGGGAAGAACAAAT TTGTTAGTAACT GAACAAGTCTTGACGGTACCTAACCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

il307816495|gb|HQ154558. 1

GATGAACG - CTGGCGGCGTGCCTAATACAT GCAAGT CGAGCGAACAGAT GAGAAGCTTGCTTCT CTGATGTTAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACT GGGATAACT CCGGGAAACCGGGGCTAATACCGGATAATATATTGAACCGCATGGTTCAATGTTGAAAGACGGTTTCGGCTGTCACTTATAGATGGACCCGCGCCGTATTAGCTAGT TGGTAAGGTAACGGCTTACCAAGGCAACGATACGTAGCCGACCT GAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGTAGGGAATCTTCCGCAAT GGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTAGGAT CGTAAAACTCTGTTGT TAGGGAAGAACAAAT TTGTTAGTAACTGAACAAGTCTTGACGGTACCTAACCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

0i[310975042|refINR_036906.1]gent

TGAACG - CTGGCGGCGT GCCTAATACATGCAAGT CGAGCGAACAGATGAGAAGCTTGCTTCT CTGATGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACT GGGATAACT CCGGGAAACCGGGGCTAATACCGGATAATATTTTGAACCGCATGGT TCAATAGT GAAAGACGGTTTCGGCTGT CACTTATAGATGGACCCGCGCCGTATTAGCTAGTTGGTAAGGTAACGGCTTACCAAGGCGACGATACGTAGCCGACCTGAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGT AGGGAATCTTCCGCAAT GGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTCGGATCGTAAAACTCTGT TGT TAGGGAAGAACAAATTTGTTAGTAACTGAACAAGTCTTGACGGTACCTAACCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

L TGAACG -CTGGCGGCGT GCCTAATACATGCAAGT CGAGCGAACAGACGAGGAGCTTGCTCCT CTGACGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACT GGGATAACT CCGGGAAACCGGGGCTAATACCGGATAACACATGAAACCGCATGGT TTCATGATGAAAGACGGTTTT -GCTGTCACTTATAGATGGACCCGCGGCGTATTAGCTAGTTGGTAAGGTAACGGCTTACCAAGGCAACGATACGTAGCCGACCTGAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGT AGGGAATCTTCCGCAATGGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTCGGATCGTAAAACTCTGT TATTAGGGAAGAACAAGGATGTAAGTAACTATGCATCCCTTGACGGTACCTAATCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

TGAACG - CTGGCGGCGT GCCTAATACATGCAAGT CGAGCGAACAGATGAGGAGCTTGCTCCT CTGATGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACT GGAATAACT CCGGGAAACCGGGGCTAATGCCGGATAATATGCAGAACCGCATGGTTCTGCAATGAAAGACGGTTTT -GCTGTCACTTATAGAT GGACCCGCGCCGTATTAGCTAGTTGGTAAGGTAACGGCTTACCAAGGCAACGATACGTAGCCGACCTGAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGT AGGGAAT CTTCCGCAATGGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTCGGATCGTAAAACTCTGTTATTAGGGAAGAACAAGT GCGTAGGTAACTATGCGCACCTTGACGGTACCTAATCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

TGAACG -CTGGCGGCGT GCCTAATACATGCAAGT CGAGCGAACAGATGAGGAGCTTGCTCCT CTGACGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACT GGAATAACT CCGGGAAACCGGGGCTAATGCCGGATAATATGCGGAACCGCATGGTTCTGCAATGAAAGACGGTCTT -GCTGTCACTTATAGAT GGACCCGCGCCGTATTAGCTAGTTGGTAAGGTAACGGCTTACCAAGGCAACGATACGTAGCCGACCT GAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGT AGGGAAT CTTCCGCAATGGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTCGGATCGTAAAACTCTGTTATTAGGGAAGAACAAGT GCGTAGGTAACTATGCGCACCTTGACGGTACCTAATCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

i|198417498|gb|EU727181.1 yloco
i|198417500|gb|EU727183.1
il310975117|refINR_036981.1] y

il171191175|gb|EU373375.1

L TGAACG -CTGGCGGCGT GCCTAATACATGCAAGT CGAGCGAACAGACGAGGAGCTTGCTCCTCTGACGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACT GGAATAACT CCGGGAAACCGGGGCTAATGCCGGATAATATGCTGAACCGCATGGTTCCGCAATGAAAGACGGTTTT -GCTGTCACTTATAGAT GGACCCGCGCCGTATTAGCTAGTTGGTAAGGTAACGGCTTACCAAGGCAACGATACGTAGCCGACCT GAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGT AGGGAATCTTCCGCAATGGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTCGGATCGTAAAACTCTGTTATTAGGGAAGAACAAGT GCGTAGGTAACTATGCGCACCTTGACGGTACCTAATCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

i|2950318|emb] Y15856.1|

ATGAACG - CTGGCGGCGTGCCTAATACAT GCAAGT CGAGCGAACAGACGGGGAGCTTGCTCCCCCGACGTTAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACT GGAATAACT CCGGGAAACCGGGGCTAAT GCCGGATAACATGTTGGACCGCATGGT CCTACAGT GAAAGACGGTCTT -GCTGTCACTTATAGATGGACCCGCGCCGTATTAGCTAGT TGGTAAGGTAACGGCTTACCAAGGCAACGATACGTAGCCGACCT GAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGTAGGGAATCTTCCGCAAT GGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGCCTTCGGGT CGTAAAACTCTGTTATTAGGGAAGAACAAATGT GTAAGTAACTATGCACGTCTTGACGGTACCTAATCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

gi[71738262|gb|DQ127902.1]g

7 GATGAACG -CTGGCGGCGT GCCTAATACAT GCAAGT CGAGCGAACGGACGAGAAGCTTGCTTCT CTGATGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGATAACCTACCTATAAGACT GGGATAACT TCGGGAAACCGGAGCTAATACCAGATAATATTTTGAACCGCAT GGTTCAAAAGT GAAAGACGGTCTT -GCTGTCACTTATAGATGGAT CCGCGCT GCATTAGCTAGT TGGTAAGGTAACGGCT TACCAAGGCAACGAT GCATAGCCGACCT GAGAGGGT GATCGKCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGTAGGGAAT CTTCCGCAAT GGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GAT GAAGGT CTTCGGAT CGTAAAACT CTGT TATTAGGGAAGAACATAT GTGTAAGTAACT GT GCACATCTTGACGGTACCTAAT CAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

il171191131|gb|EU373331.1 yloco

47GATGAACG - CTGGCGGCGTGCCTAATACAT GCAAGT CGAGCGAACAGATGAGAAGCTTGCTTCT CTGATGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGATAACCTACCTATAAGACT GGGATAACT TCGGGAAACCGGAGCTAATACCGGATAATATATTGAACCGCATGGTTCAATAGT GAAAGATGGTCTT -GCTATCACTTATAGATGGATCCGCGCTGCATTAGCTAGT TGGTAAGGTAACGGCT TACCAAGGCAACGATGCATAGCCGACCT GAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGTAGGGAATCTTCCGCAATGGGCGAAAGCCTGACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTCGGATCGTAAAACTCTGTTATTAGGGAAGAACATATGTGTAAGTAACTGTGCACATCTTGACGGTACCTAATCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

TGAACG -CTGGCGGCGT GCCTAATACATGCAAGT CGAGCGAACAGATAAGGAGCTTGCTCCTTTGACGT TAGCGGCGGACGGGTGAGTAACACGT GGATAACCTACCTATAAGACT GGGATAACT TCGGGAAACCGGAGCTAATACCGGATAACATATTGAACCGCATGGT TCAATAGTGAAAGGCGGCTTT -GCTGTCACTTATAGATGGATCCGCGCCGTATTAGCTAGTTGGTAAGGTAACGGCTTACCAAGGCAACGATACGTAGCCGACCTGAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGT AGGGAAT CTTCCGCAAT GGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTCGGATCGTAAAACTCTGT TAT CAGGGAAGAACAAATGTGTAAGTAACT GTGCACATCTTGACGGTACCT GATCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

qi[2656 |refINR_029158.1|gent
il171191184|gb|EU373384.1

L TGTAYG - CTGGNGGCGT GCCTAATACATGCAAGT CGAGCGAACAGACGAGGAGCTTGCTCCT CTGACGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGTGGATAACCTACCTATAAGACT GGGATAACT TCGGGAAACCGGAGCTAATACCAGATAACATGT TGAACCGCATGGT TCAACAGTGAAAGACGGTCTT -GCTGTCACTTATAGAT GGATCCGCGCCGCATTAGCTAGTTGGTAAGGTAACGGCTTACCAAGGCAACGATGCGTAGCCGACCT GAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGTAGGGAAT CTTCCGCAATGGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTCGGATCGTAAAACTCTGTTATTAGGGAAGAACAAATGTGTAAGTAACTATGCACGT CTTGACGGCACCTAATCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

TGAACG -CTGGCGGCGT GCCTAATACAT GCAAGT CGAGCGAACAGACGAGGAGCTTGCTCCT CTGACGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGATAACCTACCTATAAGACT GGGATAACT TCGGGAAACCGGAGCTAATACCGGATAATATATTGAACCGCATGGTTCAATAGTGAAAGACGGTTTT -GCTGTCACTTATAGAT GGATCCGCGCCGCATTAGCTAGTTGGTAAGGTAACGGCTTACCAAGGCAACGATGCGTAGCCGACCT GAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACTGAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGT AGGGAAT CTTCCGCAATGGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTCGGATCGTAAAACTCTGTTATTAGGGAAGAACAAATGTGTAAGTAACTATGCACGT CTTGACGGTACCTAAT CAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

i[228715347|ref|NR_027519.1]

ceL ACGAACG - CTGGCGGCGTGCCTAATACAT GCAAGT CGAGCGAACAGACGAGGAGCTTGCTCCT CTGACGTTAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGATAACCTACCTATAAGACT GGGATAACT TCGGGAAACCGGAGCTAATACCGGATAACATGTTGAACCGCATGGTTCAACAGT GAAAGACGGTCTT -GCTGTCACTTATAGATGGATCCGCGCCGCATTAGCTAGT TGGTAAGGTAACGGCTTACCAAGGCAACGATGCGTAGCCGACCT GAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGTAGGGAATCTTCCGCAAT GGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTCGGAT CGTAAAACTCTGTTATTAGGGAAGAACAAATGTGTAAGTAACTATGCACGTCTTGACGGTACCTAATCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

TGAACG - CTGGCGGCGT GCCTAATACATGCAAGT CGAGCGAACAGACGAGGAGCT TGCTCCT CTGACGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGATAACCTACCTATAAGACT GGGATAACT TCGGGAAACCGGAGCTAATACCGGATAACATGT TGAACCGCATGGT TCAACAGT GAAAGACGGTCTT -GCTGTCACTTATAGAT GGATCCGCGCCGCATTAGCTAGTTGGTAAGGTAACGGCTTACCAAGGCAACGATGCGTAGCCGACCTGAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGT AGGGAAT CTTCCGCAAT GGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GAAGAAGGT CTTCGGATCGTAAAACTCTGT TATTAGGGAAGAACAAATGTGTAAGTAACTATGCACGTCTTGACGGTACCTAATCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

TGAACG -CTGGCGGCGT GCCTAATACATGCAAGT CGAGCGAACAGACGAGGTGCTTGCACCT CTGACGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACT GGGATAACT CCGGGAAACCGGGGCTAATACCGGATAACATATTGAACCGCATGGT TCAATAGT GAAAGACGGTTTT -GCTGTCACTTATAGATGGACCCGCGCCGTATTAGCTAGTTGGTGAGGTAACGGCT CACCAAGGCGACGATACGTAGCCGACCTGAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGT AGGGAATCTTCCGCAATGGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTCGGATCGTAAAGCTCTGT TATTAGGGAAGAACAAACGTGTAAGTAACTGTGCACGTCTTGACGGTACCTAATCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

gi|21 024665.1|
0i20994390: lob|EUS88120.1 S Joco
Gi[209407454|emb|FM242137.1

TGAACG -CTGGCGGCGT GCCTAATACATGCAAGT CGAGCGAACAGACGAGGTGCTTGCACCT CTGACGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACT GGAATAACT CCGGGAAACCGGGGCTAATGCCGGATAACATATTGAACCGCATGGT TCAATAGTGAAAGACGGTCTT -GCTGTCACTTATAGAT GGACCCGCGCCGTATTAGCTAGTTGGTAAGGTAACGGCTTACCAAGGCGACGATACGTAGCCGACCT GAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGT AGGGAAT CTTCCGCAATGGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTCGGATCGTAAAGCTCTGT TATTAGGGAAGAACAAACGTGTAAGTAACTGTGCACGT CTTGACGGTACCTAATCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

whl%OdﬂdeﬁS%O1mmmSﬁmphwuwcwsbwmcﬂduﬂcm7 GATGAACG - CTGGCGGCGTGCCTAATACAT GCAAGT CGAGCGAACT GACGAGGAGCTTGCTCCTTTGACGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACT GGAATAACT CCGGGAAACCGGGGCTAATGCCGGATAACATAT CGAACCGCATGGTTCGATAGT GAAAGACGGTCTT -GCTGTCACTTATAGATGGACCCGCGCCGTATTAGCTAGT TGGT GAGGTAACGGCT CACCAAGGCAACGATACGTAGCCGACCT GAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGTAGGGAATCTTCCGCAATGGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTCGGAT CGTAAAGCTCTGTTGT TAGGGAAGAACAAATGTGTAAGTAACTGTGCACATCTTGACGGTACCTAACCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

0il1199947|dbj|D83365.1

i[310974927|refINR_036791.1]

GATGAACG - CTGGCGGCGTGCCTAATACAT GCAAGT CGAGCGAACT GAAGAGGAGCTTGCTCCTTTGACGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACT GGAATAACT CCGGGAAACCGGGGCTAAT GCCGGATAATATGTTGAACCGCATGGTTCAACAGT GAAAGACGGTTTT -GCTGTCACTTATAGATGGACCCGCGCCGCATTAGCTAGT TGGT GAGGTAACGGCT CACCAAGGCGACGATGCGTAGCCGACCT GAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGTAGGGAATCTTCCGCAATGGACGAAAGT CTGACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTCGGAT CGTAAAGCTCTGTTGT TAGGGAAGAACAAATGT GTAAGTAACT GTGCACATCTTGACGGTACCTAACCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

Gil1199950/dbj|DB3368 1/ y

ceL ATGAACG - CTGGCGGCGTGCCTAATACAT GCAAGT CGAGCGAACAGAT GAGGAGCTTGCTCCTTTGACGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACT GGAATAACT CCGGGAAACCGGGGCTAAT GCCGGATAATATGTTGAACCGCATGGTTCAACAGT GAAAGACGGTTCT -GCTGTCACTTATAGATGGACCCGCGCCGTATTAGCTAGT TGGT GAGGTAACGGCT CACCAAGGCGACGATACGTAGCCGACCT GAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGTAGGGAATCTTCCGCAAT GGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTCGGAT CGTAAAGCTCTGTTGT TAGGGAAGAACACATGTGTAAGT CACTATGCACATCTTGACGGTACCTAACCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

gil11 D 1

7  GATGAACG -CTGGCGGCGTGCCTAATACATGCAAGT CGAGCGAACAGATGAGGAGCTTGCTCCTTTGACGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACT GGAATAACT CCGGGAAACCGGGGCTAATGCCGGATAACATGTTGAACCGCATGGTTCAACAGT GAAAGACGGTCTT -GCTGTCACTTATAGATGGACCCGCGCCGTATTAGCTAGT TGGTAAGGTAACGGCT TACCAAGGCGACGATACGTAGCCGACCT GAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGTAGGGAATCTTCCGCAATGGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTCGGATCGTAAAGCTCTGTTGT TAGGGAAGAACATATGTGTAAGTAACTGTGCACATCTTGACGGTACCTAACCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

GATGAACG - CTGGCGGCGTGCCTAATACAT GCAAGT CGAGCGAACGGACAAGGAGCTTGCTCCTTTGAAGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACT GGAATAACT CCGGGAAACCGGGGCTAATGCCGGATAACATGTTGAACCGCATGGTTCAACAGT GAAAGACGGTCTT -GCTGTCACTTATAGATGGACCCGCGCCGTATTAGCTAGT TGGT GGGGTAACGGCCTACCAAGGCGACGATACGTAGCCGACCT GAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGTAGGGAATCTTCCGCAATGGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTCGGAT CGTAAAGCTCTGTTGT TAGGGAAGAACAAATGTGTAAGTAACT GTGCACGTCTTGACGGTACCTAACCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

gi[219856847|ref|[NR_( M4%6lmemﬁﬁmmwbwcmﬁﬁmc@ﬂduﬂaTATGAACG CTGGCGGCGT GCCTAATACATGCAAGT CGAGCGAACAGATAAGGAGCTTGCTCCTTTGACGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACTGGAATAACT CCGGGAAACCGGGGCTAATGCCGGATAACATGT TGAACCGCATGGTTCTACAGTGAAAGACGGTCTT -GCTGTCACTTATAGAT GGACCCGCGCCGTATTAGCTAGTTGGTGGGGTAACGGCCTACCAAGGCGACGATACGTAGCCGACCTGAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGT AGGGAAT CTTCCGCAATGGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTCGGATCGTAAAGCTCTGT TGT TAGGGAAGAACAAAT GTGTAAGTAACT GTGCACATCTTGACGGTACCTAACCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG
gi[1199951|dbj|D83369.1|genus|Staphylococcus|species|cluster47  GATGAACG - CTGGCGGCGT GCCTAATACATGCAAGT CGAGCGAACAGATAAGGAGCTTGCTCCTTTGACGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACT GGAATAACT CCGGGAAACCGGGGCTAATGCCGGATAACATGT TGAACCGCATGGTTCTACAGT GAAAGACGGTCTT -GCTGTCACTTATAGAT GGACCCGCGCCGTATTAGCTAGTTGGTGGGGTAACGGCCTACCAAGGCGACGATACGTAGCCGACCTGAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGT AGGGAAT CTTCCGCAATGGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTCGGATCGTAAAGCTCTGTTGT TAGGGAAGAACAAATGTGTAAGTAACT GTGCACATCTTGACGGTACCTAACCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

Gil164562276|gb|EU350366.1
i[310975033|ref|NR_036897.1]

TGAACG -CTGGCGGCGT GCCTAATACATGCAAGT CGAGCGAACT TCAAAGGAGCTTGCTCCTTTGAAGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACT GGAATAACT TCGGGAAACCGGAGCTAATGCCGGATAACAT TTGGAACCGCATGGTTCTAAAGTAAAAGATGGTTTT -GCTATCACTTATAGAT GGACCCGCGCCGTATTAGCTAGTTGGTAAGGTAACGGCTTACCAAGGCAACGATACGTAGCCGACCT GAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACTGAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGT AGGGAAT CTTCCGCAATGGACGAAAGT CTGACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT TTTCGGATCGTAAAACTCTGTTATTAGGGAAGAACAAATGTGTAAGTAACT GTGCACATCTTGACGGTACCTAATCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

0i|70002686|gb|DQ093351.1]g

ceL ATGAACG - CTGGCGGCGTGCCTAATACAT GCAAGT CGAGCGAACAGATAAGGAGCTTGCTCCTTTGACGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACT GGAATAACT CCGGGAAACCGGGGCTAAT GCCGGATAACATGTTGAACCGCATGGTTCTACAGT GAAAGGCGGCTTT -GCTGTCACTTATAGATGGACCCGCGCCGTATTAGCTAGT TGGT GAGGTAACGGCT CACCAAGGCAACGATACGTAGCCGACCT GAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGTAGGGAATCTTCCGCAAT GGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTCGGAT CGTAAAACTCTGTTATTAGGGAAGAACAAATGCGTAAGTAACTGTGCGCGTCTTGACGGTACCTAATCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

Gi|2197118|gb|AF004220.1

 7GAT GAACG - CTGGCGGCGT GCCTAATACATGCAAGT CGAGCGAACGGATAAGGAGCT TGCTCCTTTGACGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACTGGAATAACT TCGGGAAACCGAAGCTAATGCCGGATAACATGT AGAACCGCATGGT TCTACAGT GAAAGATGGTTTT -GCTATCACT TATAGAT GGACCCGCGCCGTATTAGCTAGTTGGTAAGGTAACGGCTTACCAAGGCAACGATACGTAGCCGACCTGAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGTAGGGAATCTTCCGCAATGGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTCGGATCGTAAAGCTCTGT TATTAGGGAAGAACATGT GCGTAAGTAACT GTGCGCATCTTGACGGTACCTAATCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

i[297251586|gb|HM113469.1 )

47 GATGAACG -CTGGCGGCGTGCCTAATACATGCAAGT CGAGCGAACGGATAAGGAGCT TGCTCCTTTGAAGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACTGGAATAACT TCGGGAAACCGGAGCTAATGCCGGATAACATATAGAACCGCATGGTTCTATAGT GAAAGATGGTTTT -GCTATCACTTATAGATGGACCCGCGCCGTATTAGCTAGTTGGTAAGGTAATGGCTTACCAAGGCGACGATACGTAGCCGACCT GAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGT AGGGAAT CTTCCGCAATGGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT TTTCGGATCGTAAAACTCTGT TATTAGGGAAGAACAAATGCGTAAGTAACTGTGCGCATCTTGACGGTACCTAATCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

TGAACG -CTGGCGGCGT GCCTAATACATGCAAGT CGAGCGAACAGATAAGGAGCTTGCTCCTTTGACGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACT GGGATAACT TCGGGAAACCGGAGCTAATACCGGATAACAT TTGGAACCGCATGGT TCTAAAGT GAAAGATGGTTTT -GCTATCACTTATAGATGGACCCGCGCCGTATTAGCTAGTTGGTAAGGTAACGGCTTACCAAGGCGACGATACGTAGCCGACCTGAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGT AGGGAAT CTTCCGCAAT GGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGGT TTCGGCTCGTAAAACTCTGT TATTAGGGAAGAACAAATGTGTAAGTAACTGTGCACGT CTTGACGGTACCTAATCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

i|254803147|gb|GQ222240.1
Gi[285206702|gb|GU339231.1

TGAACG -CTGGCGGCGT GCCTAATACATGCAAGT CGAGCGAACAGATAAGGAGCTTGCTCCTTTGAAGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACT GGGATAACT TCGGGAAACCGGAGCTAATACCGGATAACAT TTGGAACCGCATGGTTCTAAAGTGAAAGATGGTTTT -GCTATCACTTATAGAT GGACCCGCGCCGTATTAGCTAGTTGGTAAGGTAACGGCTTACCAAGGCGACGATACGTAGCCGACCT GAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGT AGGGAAT CTTCCGCAATGGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGGT TTCGGCTCGTAAAACTCTGTTATTAGGGAAGAACAAATGTGTAAGTAACT GTGCACGTCTTGACGGTACCTAATCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

TGAACG -CTGGCGGCGT GCCTAATACATGCAAGT CGAGCGAACAGATAAGGAGCTTGCTCCTTTGACGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACT GGAATAACT CCGGGAAACCGGGGCTAATGCCGGATAACATTTAGAACCGCATGGTTCTAAAGT GAAAGATGGTTTT -GCTATCACTTATAGATGGACCCGCGCCGTATTAGCTAGTTGGTAAGGTAACGGCTTACCAAGGCAACGATACGTAGCCGACCT GAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGTAGGGAATCTTCCGCAATGGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTCGGATCGTAAAACTCTGTTATTAGGGAAGAACAAATGTGTAAGTAACTATGCACGT CTTGACGGTACCTAAT CAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

i[310975039|ref|NR_036903.1]

ceL ATGAACG - CTGGCGGCGTGCCTAATACAT GCAAGT CGAGCGAACAGATAAGGAGCTTGCTCCTTTGACGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACT GGAATAACT CCGGGAAACCGGGGCTAAT GCCGGATAACATATAGAACCGCATGGTTCTATAGT GAAAGATGGTTTT -GCTATCACTTATAGATGGACCCGCGCCGTATTAGCTAGT TGGTAAGGTAAT GGCTTACCAAGGCGACGATACGTAGCCGACCT GAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGTAGGGAATCTTCCGCAAT GGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGGTTTCGGCT CGTAAAACTCTGTTATTAGGGAAGAACATATGT GTAAGTAACTGTGCACATCTTGACGGTACCTAATCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

i[307816494|gb|HQ154557.1

TGAACGCCTGGCGGCGT GCCTAATACATGCAAGT CGAGCGAACAGATAAGGAGCTTGCTCCTTTGACGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACTGGAATAACT CCGGGAAACCGGGGCTAATGCCGGATAACATTTAGAACCGCATGGT TCTAAAGT GAAAGATGGTTTT -GCTATCACTTATAGATGGACCCGCGCCGTATTAGCTAGTTGGTAAGGTAATGGCTTACCAAGGCAACGATACGTAGCCGACCTGAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACTCCTACGGGAGGCAGCAGT AGGGAATCT TCCGCAAT GGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGGT TTCGGCTCGTAAAACTCTGT TATTAGGGAAGAACAAACGT GTAAGTAACTGTGCACGTCTTGACGGTACCTAATCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

L TGAACG -CTGGCGGCGT GCCTAATACATGCAAGT CGAGCGAACAGATAAGGAGCTTGCTCCTTTGACGT TAGCGGCGGACGGGTGAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACTGGGACAACT TCGGGAAACCGGAGCTAATACCGGATAATATGT TGAACCGCATGGT TCAATAGT GAAAGATGGTTTT -GCTATCACTTATAGAT GGACCCGCGCCGTATTAGCTAGTTGGTGAGGTAACGGCT CACCAAGGCAACGATACGTAGCCGACCTGAGAGGGTGATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGT AGGGAATCTTCCGCAATGGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTAGGATCGTAAAACTCTGT TATTAGGGAAGAACAAACGTGTAAGTAACTGTGCACGTCTTGACGGTACCTAATCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

gi[21! G | 02466 '\“ nt
0i1310975091 refINR_036955 1]genus|Staphylocor
gi[23 768458.1|gent

L TGAACG -CTGGCGGCGT GCCTAATACATGCAAGT CGAGCGAACAGACAAGGAGCTTGCTCCTTTGACGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACT GGGATAACT TCGGGAAACCGGAGCTAATACCGGATAATATTTCGAACCGCATGGT TCGATAGTGAAAGATGGTTTT -GCTATCACTTATAGATGGACCCGCGCCGTATTAGCTAGTTGGTAAGGTAACGGCTTACCAAGGCGACGATACGTAGCCGACCTGAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGT AGGGAAT CTTCCGCAAT GGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTCGGATCGTAAAACTCTGTTATTAGGGAAGAACATACGTGTAAGTAACTATGCACGT CTTGACGGTACCTAATCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

Consensus

15ter4’GATGAACG - CTGGCGGCGTGCCTAATACAT GCAAGT CGAGCGAACAGACGAGGAGCTTGCTCCTTTGACGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGTAGGTAACCTACCTATAAGACT GGGATAACT TCGGGAAACCGGAGCTAATACCGGATAATATTTCGAACCGCATGGTTCGATAGT GAAAGATGGCTTT -GCTATCACTTATAGATGGACCTGCGCCGTATTAGCTAGT TGGTAAGGTAACGGCTTACCAAGGCAACGATACGTAGCCGACCT GAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGTAGGGAATCTTCCGCAATGGGCGAAAGCCTGACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTCGGAT CGTAAAACTCTGTTATTAGGGAAGAACAAACGT GTAAGTAACTGTGCACGTCTTGACGGTACCTAATCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG

GATGAACG -CTGGCGGCGTGCCTAATACATGCAAGT CGAGCGAACAGAT GAGGAGCTTGCTCCTTTGACGT TAGCGGCGGACGGGT GAGTAACACGT GGGTAACCTACCTATAAGACTGGAATAACT CCGGGAAACCGGGGCTAATGCCGGATAACATGT TGAACCGCATGGT TCAATAGT GAAAGACGGTTTTGGCTGT CACTTATAGAT GGACCCGCGCCGTATTAGCTAGTTGGTAAGGTAACGGCTTACCAAGGCAACGATACGTAGCCGACCTGAGAGGGT GATCGGCCACACT GGAACT GAGACACGGT CCAGACT CCTACGGGAGGCAGCAGT AGGGAAT CTTCCGCAAT GGGCGAAAGCCT GACGGAGCAACGCCGCGT GAGT GATGAAGGT CTTCGGATCGTAAAACTCTGTTATTAGGGAAGAACAAATGTGTAAGTAACTGTGCACGT CTTGACGGTACCTAATCAGAAAGCCACGGCTAACTACGTG



